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Avancerad niva / Second Cycle

Faststillande

Kursplanen &r en historisk, aldre version, fastalld av Naturvetenskapliga fakultetens
utbildningsnamnd 2017-06-30 och gallde fran och med 2017-06-30 , varterminen
2018.

Allminna uppgifter

Kursen ar obligatorisk fér en masterexamen i bioinformatik.

Huvudomrade Férdjupning

Bioinformatik A1F, Avancerad niva, har kurs/er pa
avancerad niva som férkunskapskrav

Kursens mal

Kursens 6vergripande mal ar att studenterna ska erhalla grundlaggande kompetens
inom det bioinformatiska omradet.

Kunskap och forstielse
Studenten ska efter avslutad kurs kunna:

e redogora for de bioinformatiska grunderna inom genom-, transkriptom- och
amplikon-sekvensering

* beskriva bioinformatiska analyser i form av genprediktion, expressionsanalys,
abundansberakning och taxon-klassificering

Firdighet och forméiga
Studenten ska efter avslutad kurs kunna:

e programmera med avseende pad sekvensanalys
® beharska Linux-baserade operativsystem inklusive kommandoskal
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e genomféra grundldggande bioinformatiska analyser

Virderingsf6rmaga och forhéllningssitt
Studenten ska efter avslutad kurs kunna:

e kritiskt utvardera resultat av bioinformatiska analyser

Kursens innehall

Sekvensering med hjalp av nya metoder sdsom “next generation sequencing”
genererar stora mangder data. Kursen fokuserar pa tillampningen av bioinformatiska
metoder och tekniker for att analysera dessa data. | kursen ingar sammanfogning av
genom-, transkriptom- och amplikondata samt en férsta analys av resultaten i form av
genprediktion (fér genom), expressionsanalys (for transkriptom) samt
abundansberakning och taxon-klassificering (fér amplikon). Gener och transkript
annoteras pa en grundlaggande niva.

Studenterna genomfor flera évningar i hur kommandoskal fungerar samt ett flertal
programmeringsuppgifter i Python. Under kursen genomférs en individuell
projektuppgift dar studenterna léser problem med hjalp av programmering och far
darigenom mojlighet att férdjupa sig i ett eller flera av ovannamnda omraden.

Kursens genomforande

Undervisningen utgors till stor del av ldrarledda obligatoriska évningar dar
studenterna I6ser problem med hjalp av dator. Varje dmnesdel inleds med en
forelasning om det aktuella omradet. | kursen ingar ett obligatoriskt projektarbete dar
studenten under en vecka arbetar med en bioinformatisk uppgift sjalvstandigt.
Arbetet redovisas i form av en skriftlig projektrapport och en muntlig redovisning.

Kursens examination

Examination sker i form av skriftlig tentamen samt obligatoriska moment. For
studerande som ej godkants vid ordinarie tentamen erbjuds ytterligare
tentamenstillfalle i ndra anslutning hartill.

Om sa kravs for att en student med varaktig funktionsnedsattning ska ges ett
likvardigt examinationsalternativ jamfért med en student utan funktionsnedsattning,
sa kan examinator efter samrdd med universitetets avdelning for pedagogiskt stdd
fatta beslut om alternativ examinationsform for berérd student.

Om sa kravs for att en student med varaktig funktionsnedsattning ska ges ett
likvardigt examinationsalternativ jamfért med en student utan funktionsnedsattning,
sa kan examinator efter samrdd med universitetets avdelning fér pedagogiskt stdd
fatta beslut om alternativ examinationsform for berérd student.

Prov/imoment fér denna kurs finns i en bilaga i slutet av dokumentet.

Betyg
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Betygsskalan omfattar betygsgraderna Underkand, Godkéand, Val godkand.
For godkant betyg pa hela kursen kravs godkanda obligatoriska moment, godkand
tentamen och godkant projektarbete.

Slutbetyget avgdrs genom en sammanvagning av resultaten pa tentamen (40%),
projektets genomférande (20%) samt visad forstaelse och kunskap pa évningarna
(40%).

Forkunskapskrav

For tilltrade till kursen kravs kunskaper motsvarande BINP11 Bioinformatik och
sekvensanalys, 7,5 hp, BINP16 Programmering i Python, 7,5 hp, BIOS13 Modellering
av biologiska system, 7,5 hp, samt BIOS14 Bearbetning och analys av biologiska data,
7,5 hp. Engelska B/6.

Ovrigt

Kursen kan inte tillgodoraknas i en examen tillsammans med BINP26 DNA-
sekvenseringsinformatik 1, 7,5 hp.
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Prov/imoment for kursen BINP28, Bioinformatik: DNA-
sekvenseringsinformatik |

Galler fran H21

2101 DNA-sekvenseringsinformatik, 7,5 hp
Betygsskala: Underkand, Godkand, Val godkand

Galler fran V18

1701 DNA-sekvenseringsinformatik, 7,5 hp
Betygsskala: Underkand, Godkand, Val godkand
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