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Faststillande

Kursplanen ar faststalld av Naturvetenskapliga fakultetens utbildningsnamnd 2007-
04-12 att galla fran och med 2007-07-01, hostterminen 2007.

Allminna uppgifter
Kursen ar en obligatorisk kurs pa avancerad niva fér en masterexamen i bioinformatik.
Undervisningssprak: Engelska

Huvudomrade Férdjupning

Bioinformatik A1F, Avancerad niva, har kurs/er pa
avancerad niva som férkunskapskrav

Kursens mal

Kursens mal ar att studenter efter avslutad kurs skall ha forvarvat:

e kunskaper i avancerad sekvensanalys av hela genom
e fardighet att i Linux/Unix-baserat operativsystem sjalvstandigt utféra storskalig
sekvensanalys med hjalp av egna Perlskript och férmaga att vardera resultaten
e férmdga att visualisera och dokumentera sina resultat i en enkel databas och
kritiskt kunna férmedla resultaten av en sjalvstandigt 16st uppgift muntlig och i
skriftlig form.
Kursen syfte ar att Iata studenterna férdjupa sina kunskaper i storskalig bioinformatisk
sekvensanalys av hela genom. Kursen bygger vidare pa férvarvade kunskaper och
fardigheter i sekvensanalys, statistik och programmering.

Kursens innehall

Kursen fokuserar pa att anvanda bioinformatiska metoder och tekniker for att
analysera sekvenser i stor skala. Organismbiologi, sekvensanalys och programmering i
perl knyts samman i kursen. Omraden som kommer att tas upp ar bland annat:
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genomfylogeni och supertrad, transkriptionella och metaboliska natverk, genomanalys
av RNA, proteinkodande gener, genfamiljer samt komparativ funktionsanalys.
Sokningar i relationsdatabaser for att bearbeta genominformation kommer att
anvandas som utgangspunkt for vissa uppgifter. Avancerad homologisdkning samt
analys av storskaliga dataset som kommer att efterlikna processen i ett
genomsekvenseringsprojekt. | férsta hand kommer kompletta genom att analyseras
dar studenterna sjalva kan valja organism. En stor del av kurstiden ldggs pa en
individuell projektuppgift som l6ses med hjalp av egen programmering i Perl dér
studenten far mojlighet att fordjupa sig i en eller flera av ovannamnda omraden.
Projektuppgiften ska skapa en webbaserad resurs som kommer att finnas tillganglig
for forskare pa Lunds Universitet.

Kursens genomférande

Undervisningen utgérs av foéreldasningar, problemldsning, projektuppgift och
datorévningar med inlamningsuppgifter.

Kursens examination

Examination sker skriftligt och datorbaserat i form av tentamen vid kursens slut. For
studerande som ej godkants vid ordinarie tentamen erbjuds ytterligare
tentamenstillfalle i nara anslutning hartill.

Prov/imoment fér denna kurs finns i en bilaga i slutet av dokumentet.

Betyg

Betygsskalan omfattar betygsgraderna Underkand, Godkéand, Val godkand.
For godkant betyg pa hela kursen kravs godkand tentamen och godkéanda
inldmningsuppgifter

Slutbetyget avgdrs genom en sammanvagning av resultaten pa tentamen och
inldamningsuppgifterna.

Forkunskapskrav

For tilltrade till kursen kravs Engelska B samt behdrighet fér masterprogrammet i
bioinformatik, samt kunskaper motsvarande kurserna BINP11 och BINP13.

Ovrigt

Kursen kan tillgodordknas i examen tillsammans med BNFO71.
070404CE
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Prov/moment for kursen BINP14, Storskalig sekvensanalys av hela genom

Galler fran HO7

0701 Storskalig sekvensanalys av hela genom, 7,5 hp
Betygsskala: Underkand, Godkand, Val godkand
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