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Faststillande

Kursplanen ar faststalld av Naturvetenskapliga fakultetens utbildningsnamnd 2007-
03-01 (N2007233). Kursplanen trader i kraft 2007-07-01 och galler fran och med
hostterminen 2007.

Allminna uppgifter

Kursen ar en obligatorisk kurs pa avancerad niva fér en masterexamen i
bioinformatik.

Undervisningssprak: Engelska

Huvudomrade Férdjupning

Bioinformatik A1N, Avancerad niva, har endast kurs/er pa grundniva som
férkunskapskrav

Kursens mal

Kursens mal ar att studenter efter avslutad kurs skall ha férvarvat féljande kunskaper
och fardigheter:

e Grundlaggande Perl programmering: Studenten forstar grundlaggande koncept
i programmering, sasom variabler, operatorer, loopar och if-then-else uttryck.
Studenten kan anvanda och forstar skillnaden mellan Perl's tre olika
grundvariabler scalar, array och hash.

e Reguljara uttryck: Studenten forstar inneboérden av regujlara uttryck och kan
sjalv konstruera och anvanda grundldggande uttryck. Vidare kan studenten
anvanda reguldra uttryck i samband med Perl's inbyggda funktioner.

e Grundlaggande I/O: Studenten forstar hur man anvander filhandtag och kdnner
till de 3 vanligaste, STDIN, STDOUT och STDERR. Studenten kan ocksa skapa
egna filhandtag for att kunna 6ppna externa filer och lasa in innehallet i
lampliga Perl variabler. Studenten kan pa motsvarande satt ocksa skapa nya
externa filer.
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e Inbyggda Perl funktioner: Studenten kan anvanda grundlaggande Perl
funktioner, t.ex. chomp, substr, print, split, join, push, unshift, pop, shift, open,
die and sort.

e Egendefinerade Perl funktioner: Studenten kan skriva egna funktioner och
forstar hur man skickar med variabler till funktionen och hur man returnerar
variabler fran funktionen. | samband med funktioner lar sig studenten vad som
menas med variabelomfang och lar sig skillnaden pa lokala och globala
variabler.

e Moduler i Perl: Studenten kanner till begreppet modul i Perl och vet hur man
kan anvdnda sadana. Studenten kan ocksa skriva egna enkla moduler.

e Referenser: Studenten har fatt en djupare kunskap om referenser och kan
skapa och anvanda referenser till de vanligaste variabeltyperna. Studenten kan
ocksa skapa mer komplexa variabler t.ex. array of hashes, hashes with scalars,
arrays and hashes, array of arrays e.g. matrices och vet hur man skickar (tar
emot) sadana till (fran) funktioner.

e Moduler for WWW: Studenten kan anvanda de grundlaggande delarna av
modulen CGl.pm fér att skapa enkla anvandargranssnitt via en WWW-ldsare.
Studenten har nu ocksa kommit i kontakt med mer objekt-orienterad
programmering Perl.

e Moduler for bioinformatik: Studenten kommer i kontakt med projektet
BioPerl.org som innehdller manga Perl moduler avsedda for bioinformatik.
Studenten kan anvanda en handfull BioPerl moduler inom sekvensanalys.

Efter genomgangen kurs ska studenterna sjalvstandigt kunna skriva ett Perl program
for att |6sa en viss uppgift med en for bioinformatiken typisk fragestallning. Exempel:

e Givet ett resultat fran en Blast/Fasta korning, skriv ett program som snabbt kan
hitta traffar som uppfyller ett antal fordefinierade villkor. Visa sedan dessa
traffar pa ett anvandarvanligt satt.

* Givet dr en resultatfil frdn en bioinformatisk tillampning. Filen ar formaterad
enligt formatmodell A. Andra format till formatet B.

e Givet en samling proteinsekvenser lagrade i en extern fil pa din dator. Skriv ett
Perl program som kan sekvenspassa vart och ett av dessa proteiner med hjalp
av en extern server (t. ex. NCBI's blastp server).

Kursen syfte ar att géra det mojligt for studenter utan tidigare kunskaper i
programmering att tilldgna sig tillrackligt med kunskaper och fardigheter, i det for
bioinformatik ldmpade programspraket Perl, fér att Oka skickligheten i att 16sa
problem som uppstar i rutinmassig bioinformatisk analys.

Kursens innehall

Kursen bestar av delmoment enligt ovan om 7,5 hoégskolepodng.

Kursens genomférande

Undervisningen utgors av forelasningar och lararledda datorévningar.
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Kursens examination

Examination sker skriftligt och med inlamningsuppgifter. Fér studerande som ej
godkants vid ordinarie tentamen erbjuds ytterligare tentamenstillfalle i ndra anslutning
hartill.

Betyg

Betygsskalan omfattar betygsgraderna: Underkand, Godkand, Val godkand
For godkant betyg pa hela kursen kravs godkand tentamen och godkanda
inlamningsuppgifter

Slutbetyget avgdrs genom en sammanvagning av resultaten pa tentamen och
inlamningsuppgifterna.

Forkunskapskrav

For tilltrade till kursen kravs Engelska B samt behdrighet fér masterprogrammet i
bioinformatik, eller kunskaper svarande mot 80 p studier pa grundniva i biomedicin
eller molekylarbiologi inklusive 10 p cellbiologi, eller motsvarande kunskaper.
Forkunskaper motsvarande kurserna BINP11 och BINP12 rekommenderas.

C)Vtigt
Kursen kan inte tillgodoraknas i examen tillsammans med BNF0O72.
070404CE
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